注：引自浙江大学农学院遗传学课程网站。

1. 遗传学：是研究生物遗传和变异的科学，是生物学中一门十分重要的理论科学，直接探索生命起源和进化的机理。同时它又是一门紧密联系生产实际的基础科学，是指导植物、动物和微生物育种工作的理论基础；并与医学和人民保健等方面有着密切的关系。
2. 遗传：是指亲代与子代相似的现象。如种瓜得瓜、种豆得豆。
3. 变异：是指亲代与子代之间、子代个体之间存在着不同程度差异的现象。如高秆植物品种可能产生矮杆植株，一卵双生的兄弟也不可能完全一样。
4. 细胞周期：包括细胞有丝分裂过程和两次分裂之间的间期。其中有丝分裂过程分为DNA合成前期（G1期）DNA合成期（S期）DNA合成后期（G2期）有丝分裂期（M期）。
5. 原核细胞：一般较小，约为1~10mm。细胞壁是由蛋白聚糖（原核生物所特有的化学物质）构成，起保护作用。细胞壁内为细胞膜。内为DNA、RNA、蛋白质及其它小分子物质构成的细胞质。细胞器只有核糖体，而且没有分隔，是个有机体的整体；也没有任何内部支持结构，主要靠其坚韧的外壁，来维持其形状。其DNA存在的区域称拟核，但其外面并无外膜包裹。各种细菌、蓝藻等低等生物由原核细胞构成，统称为原核生物。
6. 真核细胞：比原核细胞大，其结构和功能也比原核细胞复杂。真核细胞含有核物质和核结构，细胞核是遗传物质集聚的主要场所，对控制细胞发育和性状遗传起主导作用。另外真核细胞还含有线粒体、叶绿体、内质网等各种膜包被的细胞器。真核细胞都由细胞膜与外界隔离，细胞内有起支持作用的细胞骨架。
7. 染色质：是指染色体在细胞分裂的间期所表现的形态，呈纤细的丝状结构，含有许多基因的自主复制核酸分子。
8. 染色体：是指染色质丝通过多级螺旋化后卷缩而成的一定形态结构。细菌的全部基因包容在一个双股环形DNA构成的染色体内。真核生物染色体是与组蛋白结合在一起的线状DNA双价体；整个基因组分散为一定数目的染色体，每个染色体都有特定的形态结构，染色体的数目是物种的一个特征。（染色体：指任何一种基因或遗传信息的特定线性序列的连锁结构。）
9. 染色单体：由染色体复制后并彼此靠在一起，由一个着丝点连接在一起的姐妹染色体。
10. 姐妹染色单体：二价体中的同一各染色体的两个染色单体，互称姐妹染色单体，它们是间期同一染色体复制所得。
11. 非姐妹染色单体：单体二价体的不同染色体之间的染色单体互称非姐妹染色单体，它们是同源染色体这些间期各自复制所得。
12. 联会：减数分裂中，同源染色体的配对过程。
13. 同源染色体：生物体中，形态和结构相同的一对染色体，成为同源染色体。
14. 异源染色体：生物体中，形态和结构不同的各对染色体互称为异源染色体。
15. 染色体组：指包含有一套对于生物体的生命活动所不可缺少的，最小限度的基因群的一组染色体。
16. 着丝点：在细胞分裂时染色体被纺锤丝所附着的位置。一般每个染色体只有一个着丝点，少数物种中染色体有多个着丝点，着丝点在染色体的位置决定了染色体的形态。
17. 染色粒：在有丝分裂和减数分裂前期的染色体，由DNA丝局部螺旋化而产生颗粒状结构。
18. 染纽：指某些生物中（玉米、紫苜蓿），位于染色体的末端或中间的特别大的染色粒。
19. 新着丝粒：是一种次级着丝粒，它是细胞分裂时除了正常的着丝粒外，在染色体上出现的具有类似着丝粒功能的其它区域，新着丝粒出现时，纺锤丝不与原正常的着丝粒结合，而与新着丝粒区结合，产生提前定向和偏向分离。
20. 全身性着丝粒：指沿染色体的每一点都表现有着丝粒的活性。
21. 中板集合：染色体移向位于纺锤体两极之间的赤道板，染色体各自到达赤道板上的一个平衡的位置上。
22. 着丝粒定向：通过纺锤丝的牵引，使得两条染色单体着丝粒的驱动部位朝着相反两极。从而使染色体由原先在细胞内的随机状态转变为在赤道板上的稳定的平衡状态。
23. 常染色质：是构成染色体DNA的主体，染色较浅，而着色均匀。在细胞分裂间期，常染色质呈高度分散状态，伸展而折叠疏松。DNA复制发生在细胞周期的S期的早期和含单一或部分重复序列的DNA。在细胞分裂中期，常染色质螺旋化程度极高，染色较深。
24. 异染色质：根据其性质又可进一步分为组成性异染色质和兼性异染色质两种类型。
25. 组成性异染色质：就是通常所指的异染色质，它是一种永久性异染色质，在染色体上的位置和大小都较恒定，在间期时，仍保持螺旋化状态，染色很深，因而在光学显微镜下可以鉴别。
26. 兼性异染色质：它起源于常染色质，具有常染色质的全部特点和功能，其复制时间、染色特征与常染色质相同。但在特殊情况下，在个体发育的特定阶段，它可以转变成异染色质。
27. 无丝分裂：也称直接分裂，只是细胞核拉长，缢裂成两部分，接着细胞质也分裂，从而成为两个细胞，整个分裂过程看不到纺锤丝的出现。在细胞分裂的整个过程中，不象有丝分裂那样经过染色体有规律和准确的分裂。
28. 有丝分裂：包含两个紧密相连的过程：核分裂和质分裂。即细胞分裂为二，各含有一个核。分裂过程包括四个时期：前期、中期、后期、末期。在分裂过程中经过染色体有规律的和准确的分裂，而且在分裂中有纺锤丝的出现，故称有丝分裂。?
29. 减数分裂：又称成熟分裂，是在性母细胞成熟时，配子形成过程中所发生的一种特殊的有丝分裂。它使体细胞染色体数目减半。它含两次分裂，第一次是减数的，第二次是等数的。
30. 核内有丝分裂：细胞进行DNA复制，但没有核分裂或胞质的分裂过程。
31. 多线染色体：是DNA连续多次复制，形成的许多染色体纤维丝不分开，而彼此并排相连形成的一种巨大的染色体。
32. 二价体：是指减数分裂前期Ⅰ联会后的一对同源染色体；。
33. 双价体：在减数分裂的偶线期，各同源染色体分别配对，出现联会现象。原来是2n条染色体，经配对后可形成n组染色体，每一组含有两条同源染色体，这种配对的染色体叫双价体。
34. 交换：在减数分裂前期I的偶线期各对同源染色体分别配对，出现联合现象。到粗线期形成二价体，进入双线期可在二价体之间的某些区段出现交叉，这些交叉现象标志着对同源染色体中非姐妹染色体单体的对应区段间发生了交换。
35. 二分体：是指减数分裂末期Ⅰ所形成的两个子细胞。
36. 四价体：是指同源四倍体在减数分裂时所联会的四条同源染色体。
37. 四合体：是指减数分裂前期Ⅰ所联会的二价体中所包括的四条染色单体。
38. 四分体：是指减数分裂末期Ⅱ所形成的四个子细胞。
39. 双受精：授粉后，一个精核（n）与卵细胞（n）受精结合为合子（2n），将来发育成胚。同时另一精核（n）与两个极核（n＋n）受精结合为胚乳核（3n），将来发育成胚乳。这一过程就称为双受精。
40. 胚：由受精卵（合子）发育而成的新一代植物体的雏型（即原始体），是种子最重要的组成部分，包括胚芽、胚轴、胚根和子叶四部分。
41. 不定胚：直接由珠心或珠被的二倍体细胞发育为胚，完全不经过配子阶段。
42. 花粉直感：如果在3X胚乳的性状上由于精核的影响而直接表现父本的某些性状，这种现象又称胚乳直感。
43. 胚乳直感：植物经过了双受精，胚乳细胞是3n，其中2n来自极核，n来自精核，如果在3n胚乳的性状上由于精核的影响而直接表现父本的某些性状，这种现象称为胚乳直感。
44. 果实直感：植物的种皮或果皮组织在发育过程中由于花粉影响而表现父本的某些性状，称为果实直感。
45. B染色体（超数染色体，副染色体）：（1）有些生物细胞中出现的额外染色体。（2）较正常染色体小，多由异染色质组成，不载有通常说的基因。
46. 性状：生物体所表现的形态特征和生理特性。
47. 相对性状：指同一单位性状的相对差异。
48. 单位性状：个体表现的性状总体区分为各个单位之后的性状。
49. 质量性状：表现不连续变异的性状；它的杂种后代的分离群体中，对于各个所具有相对性状的差异，可以明确的分组，求出不同组之间的比例。
50. 数量性状：表现连续变异的性状；杂交后的分离世代不能明确分组，只能用一定的度量单位进行测量，采用统计学方法加以分析；它一般易受环境条件的影响而发生变异，这种变异一般是不遗传的。
51. 杂交：指通过不同个体之间的交配而产生后代的过程。
52. 异交：亲缘关系较远的个体间随机相互交配。
53. 近交：亲缘关系相近个体间杂交，亦称近亲交配。
54. 自交：指同一植株上的自花授粉或同株上的异花授粉。
55. 测交：是把被测验的个体与隐性纯合亲本杂交，以验证被测个体的基因型。
56. 回交：是指将杂种后代与亲本之一的再次交配。
57. 显性：F1表现出来的性状。
58. 不完全显性：F1表现的性状为双亲的中间型。
59. 假显性：如果缺失的区段较小，不严重损害个体的生活力时，则存活下来的含缺失染色体的个体，不免表现各种形式的遗传上的反常。当含缺失显性基因染色体的杂合个体表现其缺失染色体相对的隐性性状。
60. 共显性：F1同时表现双亲性状，而不是表现单一的中间型。
61. 超显性：杂合体的性状表现超过纯合显性的现象称为超显性。
62. 相引组：甲乙两个显性性状连系在一起遗传，而甲乙两个隐性性状连系在一起遗传的杂交组合。
63. 相斥组：甲显性性状和乙隐性性状连系在一起遗传与乙显性性状和甲隐性性状连系在一起遗传的杂交组合。
64. 显性性状：是指具有一对相对性状的两个亲本杂交后，能在F1表现出来的那个性状。
65. 隐性性状：是指具有一对相对性状的两个亲本杂交后，不能在F1表现出来的那个性状。
66. 基因型：个体的基因组合。
67. 表现型：植株所表现出的单位性状，是可以观测的。如红花，白花。
68. 基因型：个体的基因组合即遗传组成，如花色基因型CC、Cc、cc。
69. 纯合基因型：成对的基因型相同，如CC、cc。或称纯合体，纯质结合。
70. 杂合基因型：成对的基因不同，如Cc。或称杂合体，为杂质结合。
71. 等位基因：位于同源染色体对等位点上的成对基因。
72. 复等位基因：指一个群体中在同源染色体的相同位点上可能存在的三个或三个以上等位基因的总称。
73. 主基因：是指控制质量性状、对表现型影响较大的基因；
74. 微效基因：是指控制数量性状、每个基因对表现型影响较小的基因。
75. 修饰基因：是指能够增强或削弱主基因对表现型的作用、但每个基因对表现型影响微小的基因。
76. 一因多效：指一个基因控制多种不同性状表现的现象。
77. 多因一效：指多个基因控制一种性状表现的现象。
78. 基因互作：不同基因间的相互作用，可以影响性状的表现。
79. 互补作用：两对独立遗传基因分别处于纯合显性或杂合显性状态时共同决定一种性状的发育；当只有一对基因是显性，或两对基因都是隐性时，则表现为另一种性状，F2产生9:7的比例。
80. 积加作用：两种显性基因同时存在时产生一种性状，单独存在时能分别表示相似的性状，两种基因均为隐性时又表现为另一种性状，F2产生9:6:1的比例。
81. 重叠作用：两对或多对独立基因对表现型能产生相同影响，F2产生15:1的比例。重叠作用也称重复作用，只要有一个显性重叠基因存在，该性状就能表现。
82. 显性上位作用：两对独立遗传基因共同对一对性状发生作用，其中一对基因对另一对基因的表现有遮盖作用；起遮盖作用的基因是显性基因，F2的分离比例为12:3:1。
83. 隐性上位作用：两对独立遗传基因共同对一对性状发生作用，其中一对基因对另一对基因的表现有遮盖作用；在两对互作的基因中，其中一对隐性基因对另一对基因起上位性作用，F2的分离比例为9:3:4。
84. 抑制作用：在两对独立基因中．其中一对显性基因，本身并不控制性状的表现，但对另一对基因的表现有抑制作用，这对基因称显性抑制基因．F2的分离比例为13:3。
85. 基因内互作：指同一位点上等位基因的相互作用，为显性或不完全显性和隐性；
86. 基因间互作：指不同位点非等位基因相互作用共同控制一个性状，如上位性和下位性或抑制等。
87. 上位效应：某种等位基因的表现，受到另一对非等位基因的影响，随着后者的不同而不同，这种现象为上位效应。
88. 自选择压力：自然选择在若干世代中使群体内遗传组成发生改变的效能。
89. 显性假说：显性假说是关于杂种优势的遗传解释，布鲁斯B.Bruce）等人于1910年首先提出显性基因互补假说；1917年，琼斯Jones）又进一步补充为显性连锁基因假说。该假说简称为显性假说，它认为杂种优势是由于双亲的显性基因全部聚集在杂种中所引起的互补作用引起的
90. 基因连锁：是指原来为同一亲本所具有的两个性状在F2中有连系在一起遗传倾向的现象。其原因是控制两个性状的基因位于同一条染色体上而造成基因连锁。在遗传研究中的应用主要是进行连锁基因的定位和连锁遗传图谱的构建等。
91. 连锁遗传：原来亲本所具有的两个性状，在F2连系在一起遗传的现象。
92. 完全连锁遗传：位于同源染色体上非等位基因之间不能发生非姐妹染色单体之间的交换，F1只产生两种亲型配子、其自交或测交后代个体的表现型均为亲本组合。
93. 不完全连锁遗传(部分连锁)：F1可产生多种配子，后代出现新性状的组合，但新组合较理论数为少。
94. 基因定位：确定基因在染色体上的位置。
95. 性染色体：指直接与性别决定有关的一个或一对染色体。
96. 常染色体：指除了性染色体之外的各对染色体。
97. 连锁相：指两个显性（或隐性）基因在同源染色体上所处的位置。如果两个显（隐）性基因位于同一染色体上，称为相偶相；如果两个显（隐）性基因位于一对同源染色体上，称为相斥相。
98. 性连锁：控制某性状的基因位于雌、雄体共有的性染色体（X或Z染色体）上，因而该性状的表现与该性染色体动态相联系，伴随性别而遗传的现象。其原因是控制某性状的基因位于雌、雄体共有的性染色体（X染色体或Z染色体）上，因而该性状的表现与该性染色体动态相联系。在遗传研究中的应用可以明确性染色体上所带的连锁基因、构建性染色体连锁图谱、早期鉴别畜禽或蚕的性别等。
99. 伴性遗传：由于控制某性状的基因位于性染色体上，该性状的遗传与性别相伴，这一遗传方式称为伴性遗传。
100. 限性遗传：是指位于Y染色体(X是指由Y型)或W染色体(ZW型)上的基因所控制的遗传性状只局限于雄性或雌性上表现的现象。
101. 从性遗传或称性影响遗传：不X及Y染色体上基因所控制的性状，而是因为内分泌及其它关系使某些性状只出现于雌、雄一方；或在一方为显性，另一方为隐性的现象。
102. 异配性别：能产生两种不同配子的性别称为异配性别。对于XY型性别决定来说，雄性是异配性别，可产生两种配子：一种带X染色体，一种带Y染色体；对XO型性别决定来说，雄性个体只具有一条X染色体，它可以产生两种配子：一种带有X染色体，另一种没有X染色体；对于ZW型性别决定来说，雌性是异配性别，雌体产生两类配子：一类带Z染色体，一类带Y染色体。
103. 连锁群：存在于同一染色体上的全部基因。
104. 连锁遗传图：通过估算交换值，将基因在染色体上的相对位置标记在染色体上，绘制成图。也称为染色体图和基因连锁图或遗传图。
105. 交换：成对染色体非姐妹染色单体间基因的互换。
106. 交换值（重组率）：指同源染色体非姐妹染色单体间有关基因的染色体片段发生交换的频率，一般利用重新组合配子数占总配子数的百分率进行估算。
107. 染色体干涉（染色体干扰）：染色体每发生一次单交换都会影响它邻近发生另一次单交换的现象。第一次交换发生后，引起邻近发生第二次交叉机会降低的情况称为正干涉，引起邻近发生第二次交叉机会增加的为负干涉。
108. 符合系数（并发系数）：实际双交换值/理论双交换值，它是衡量一个单交换对它邻近再发生第二个单交换干扰程度的指标。
109. 染色单体干涉：是指两条同源染色体的4条染色单体参与多线交换机会的非随机性。染色体干涉影响基因间的交换值，而染色单体干涉则影响交换发生的形式。
110. 图距：两个基因在染色体图上距离的数量单位成为图距。1%重组值（交换值）去掉其百分率的数值定义为一个图距单位，后人为了纪念现代遗传学的奠基Morgan,将图距单位称为“厘摩”（centimorgan,cM），1cM=1%重组值去掉%的数值。
111. 细胞学图：把遗传分析和细胞学观察结合起来，就可把决定性状的基因定位在某一染色体的某一区域，所作图称为细胞学图。
a) 表现型值：是指基因型值与非遗传随机误差的总和即性状测定值。
b) 质量性状：在杂交后代（F2）中表现为不连续变异的性状。
c) 数量性状：在杂交后代（F2）中表现为连续变异的性状。
d) 加性效应：基因座(locus)内等位基因(allele)的累加效应。
e) 显性效应：基因座内等位基因之间的互作效应。
f) 上位性效应：非等位基因间的互作效应。
g) 主效基因：控制某个性状表现的效应较大的少数基因。
h) 微效基因：指一性状受制于多个基因，每个基因对表现型的影响较小、效应累加、无显隐性关系、对环境敏感，这些基因称为微效基因。
i) 修饰基因：基因作用微小，但能增强或削弱主基因对基因型的作用。
j) NCI设计：一般适用于动物遗传分析，雌性个体一次只能与一个雄性个体交配产生若干后代，但一个雄性个体却可以与若干雌性个体交配。
k) NCII设计：一般适用于植物遗传分析，许多植物个体上有许多花器，可同时在一个植株上产生不同组合的后代。
l) 双列杂交设计：采用p个亲本相互交配，可以产生p个自交亲本Pi＝Pi×Pi、p（p－1）/2个正交F1（F1（i×j）＝Pi×Pj）和p（p－1）/2个反交F1（F1（j×I）＝Pj×Pi），每个自交亲本和杂交组合有若干个个体。
m) 遗传率：是遗传方差在总方差中所占的比值，可以作为杂种后代进行选择指标。
n) 广义遗传率：是指杂交后代中的遗传方差占表现型方差的比值；
o) 狭义遗传率：是指杂交后代中的基因加性方差占表现型方差的比值。
p) 普通狭义遗传率：为累加性遗传主效应的方差占表现型方差的比率。
q) 互作狭义遗传率：为累加性的基因效应与环境效应互作的方差占表现型方差的比率。
r) 多基因假说：决定数量性状的基因数目很多，且各基因的效应相等，各等位基因的表现为不完全显性或无显性，各基因的作用是累加的。
s) 近亲繁殖：是指血统或亲缘关系相近的两个个体间的交配，即两个基因型或相近的个体之间的交配。
t) 同型交配：相同基因型之间的交配。
u) 异型交配：指基因型不同的纯合子之间的交配。
v) 血缘系数：是个体间亲缘程度的度量。具有一个或一个以上共同祖先的个体称为亲属，最基本而又最为重要的亲属关系是亲子关系，即亲代（父、母）与子女的关系。血缘系数愈大，亲缘关系愈近；血缘系数为0，则可认为个体（X、Y）间在近期时代内没有共同祖先。
w) 通径系数：度量各原因变量对结果变量的直接影响的系数。
x) 通经链：由一条或一条以上的通经所组成的完整的通道。
y) 累加作用：每个有效基因的作用，按一定数值与尽余值（无效基因的基本值）相加或者相减。
z) 倍加作用：每个有效基因的作用按一定数值与尽余值相乘或相除。
aa) 近交系数：是指个体的某个基因位点上两个等位基因来源于共同祖先某个基因的概率。
ab) 共祖系数：个体的近交系数等于双亲的共祖系数。
ac) 杂种优势：指两个遗传组成不同的亲本杂交产生的F1，在生长势、生活力、繁殖力、产量等方面优于双亲的现象。
ad) 超亲遗传：指两个遗传基础不同的亲本杂交后在某一性状上超过其亲本的现象。其原因是控制某性状（如熟期）的一些基因分散位于两个不同的亲本中，杂交后的F1中集中了双亲的显性基因，从而表现出比双亲更早或更迟的超亲遗传。在遗传研究中的应用筛选适合育种目标的优良单株和新种质。
ae) 自花授粉作物：如水稻、小麦、大豆、烟草等，天然杂交率低(1－4％)。
af) 异花授粉作物：如棉花、高粱等，其天然杂交率常较高(5－20％)。
ag) 常异花授粉作物：如玉米、黑麦、白菜型油菜等，天然杂交率高(>20－50％)，自然状态下是自由传粉。
ah) 数量性状基因位点：即QTL，指控制数量性状表现的数量基因在连锁群中的位置。
ai) 基因型与环境互作：数量基因对环境比较敏感，其表达容易受到环境条件的影响。因此，基因型与环境互作是基因型在不同环境条件下表现出的不同反应和对遗传主效应的离差。
aj) 基因型频率：群体中某特定的基因型个体的数目占个体总数的比率。
112. 基因突变：指染色体上某一基因位点内部发生了化学性质的变化，与原来基因形成对性关系。
113. 重演性：同一生物不同个体间可以多次发生同样的突变。
114. 突变：是一种遗传状态，可以通过复制而遗传的DNA结构永久性改变，所有的突变都是DNA结构中碱基所发生的改变。
115. 正突变：任何离开野生型等位基因的变化称为正向突变。
116. 反突变（回复突变）：与正向突变的概念相对应的是回复到野生型的变化。
117. 单点突变：只有一个碱基对发生改变。
118. 多点突变：即有两个或两个以上的碱基对发生改变。??
119. 同义突变：指没有改变产物氨基酸序列的密码子变化，与密码子的简并性相关。
120. 错义突变：指碱基序列的改变引起了产物氨基酸序列的改变。
121. 突变的平行性:亲缘关系相近物种因遗传基础近似，常发生相似的基因突变。
122. 突变体：由于基因突变而表现出突变性状的细胞或个体。
123. 突变率：突变个体数占总个体数的比数。
124. 形态突变：突变主要影响生物体的外在可见的形态结构，如形状、大小、色泽等的改变，故又称可见突变。
125. 生化突变：突变影响生物的代谢过程，导致一个特定的生化功能改变或丧失。
126. 失去功能的突变：突变事件删除或改变了基因的关键性的功能区，干扰了野生型对某种表型的活性功能，其结果是产生了一种丧失功能的突变。
127. 获得功能的突变：突变事件引起的遗传随机变化有可能使之获得某种新的功能突变。
128. 致死突变：影响生物体的生活力，导致个体死亡的一类突变。
129. 等位基因：是指位于同源染色体相对应位点上的一对基因。
130. 复等位基因：指位于同一基因位点上的多个等位基因的总称。
131. 突变的平行性：亲缘关系相近的物种因其遗传基础比较近似而发生相似的基因突变的现象。
132. 突变的稀有性：是指在正常情况下，突变率往往是很低的。据估计，高等生物中的自发突变率一般为1×10-5-1×10-10，细菌的自发突变率一般为1×10-4-4×10-10。
133. 突变的可逆性：突变是可逆的，野生型基因突变成为突变型基因，而突变型基因也可以通过突变成为原来的野生型状态。
134. 突变的多方向性：一个基因可以向不同方向发生突变。即它可以突变为一个以上的等位基因。
135. 自发突变：是在自然状况下产生的突变。
136. 诱发突变：是生命体暴露在诱变剂中引起的遗传物质改变。
137. 定点突变：利用人工合成的寡聚核苷酸在离体条件下制造任何部位的位点异性突变的技术通常称为定点突变或称定点诱变。
138. 转换：一个嘌呤被另一个嘌呤替换，或一个嘧啶被另一个嘧啶替换。
139. 颠换：一个嘧啶被一个嘌呤所替换，或反之。
140. 组成型突变型：酶的产生从必须诱导变为不需诱导的突变型。
141. 条件致死突变：指在某些条件下成活，而在另一些条件下致死的突变。
142. 平衡致死品系：致死基因不能以纯合状态保存，因为纯合个体是致死的，所以只有以杂合状态保存。这种永远以杂合状态保存下来、不发生分离的品系叫做永久杂种，也叫做平衡致死品系。
143. 顺反效应：同一基因内部的不同突变遗传效果不同，顺式排列（a1a2/++）产生野生型。反式排列（a1+/+a2）产生突变型。这种顺式与反式排列产生不同遗传效应的现象。
144. 自交不亲和性：指自花授粉不结实，而株间授粉可以结实的现象。
145. 光修复：紫外线照射细菌后，如果细菌暴露于可见光的条件下，大量细菌的辐射损伤在光诱导系统下能够得到修复。
146. 暗修复：紫外线照射细菌后形成的二聚体在黑暗条件下，借助于一系列酶也能得到修复。
147. 转座遗传因子：又叫可移动因子，是指一段可在染色体组内移动，从一个位点切除，插入到另一个新的位点、引起基因的突变或染色体重组的特定DNA序列。
148. 基因突变：指染色体上某一基因位点内部发生了化学性质的变化，与原来基因形成对性关系。
149. 重演性：同一生物不同个体间可以多次发生同样的突变。
150. 突变：是一种遗传状态，可以通过复制而遗传的DNA结构永久性改变，所有的突变都是DNA结构中碱基所发生的改变。
151. 正突变：任何离开野生型等位基因的变化称为正向突变。
152. 反突变（回复突变）：与正向突变的概念相对应的是回复到野生型的变化。
153. 单点突变：只有一个碱基对发生改变。
154. 多点突变：即有两个或两个以上的碱基对发生改变。
155. 同义突变：指没有改变产物氨基酸序列的密码子变化，与密码子的简并性相关。
156. 错义突变：指碱基序列的改变引起了产物氨基酸序列的改变。
157. 突变的平行性:亲缘关系相近物种因遗传基础近似，常发生相似的基因突变。
158. 突变体：由于基因突变而表现出突变性状的细胞或个体。
159. 突变率：突变个体数占总个体数的比数。
160. 形态突变：突变主要影响生物体的外在可见的形态结构，如形状、大小、色泽等的改变，故又称可见突变。
161. 生化突变：突变影响生物的代谢过程，导致一个特定的生化功能改变或丧失。
162. 失去功能的突变：突变事件删除或改变了基因的关键性的功能区，干扰了野生型对某种表型的活性功能，其结果是产生了一种丧失功能的突变。
163. 获得功能的突变：突变事件引起的遗传随机变化有可能使之获得某种新的功能突变。
164. 致死突变：影响生物体的生活力，导致个体死亡的一类突变。
165. 等位基因：是指位于同源染色体相对应位点上的一对基因。
166. 复等位基因：指位于同一基因位点上的多个等位基因的总称。
167. 突变的平行性：亲缘关系相近的物种因其遗传基础比较近似而发生相似的基因突变的现象。
168. 突变的稀有性：是指在正常情况下，突变率往往是很低的。据估计，高等生物中的自发突变率一般为1×10-5-1×10-10，细菌的自发突变率一般为1×10-4-4×10-10。
169. 突变的可逆性：突变是可逆的，野生型基因突变成为突变型基因，而突变型基因也可以通过突变成为原来的野生型状态。
170. 突变的多方向性：一个基因可以向不同方向发生突变。即它可以突变为一个以上的等位基因。
171. 自发突变：是在自然状况下产生的突变。
172. 诱发突变：是生命体暴露在诱变剂中引起的遗传物质改变。
173. 定点突变：利用人工合成的寡聚核苷酸在离体条件下制造任何部位的位点异性突变的技术通常称为定点突变或称定点诱变。
174. 转换：一个嘌呤被另一个嘌呤替换，或一个嘧啶被另一个嘧啶替换。
175. 颠换：一个嘧啶被一个嘌呤所替换，或反之。
176. 组成型突变型：酶的产生从必须诱导变为不需诱导的突变型。
177. 条件致死突变：指在某些条件下成活，而在另一些条件下致死的突变。
178. 平衡致死品系：致死基因不能以纯合状态保存，因为纯合个体是致死的，所以只有以杂合状态保存。这种永远以杂合状态保存下来、不发生分离的品系叫做永久杂种，也叫做平衡致死品系。
179. 顺反效应：同一基因内部的不同突变遗传效果不同，顺式排列（a1a2/++）产生野生型。反式排列（a1+/+a2）产生突变型。这种顺式与反式排列产生不同遗传效应的现象。
180. 自交不亲和性：指自花授粉不结实，而株间授粉可以结实的现象。
181. 光修复：紫外线照射细菌后，如果细菌暴露于可见光的条件下，大量细菌的辐射损伤在光诱导系统下能够得到修复。
182. 暗修复：紫外线照射细菌后形成的二聚体在黑暗条件下，借助于一系列酶也能得到修复。
183. 转座遗传因子：又叫可移动因子，是指一段可在染色体组内移动，从一个位点切除，插入到另一个新的位点、引起基因的突变或染色体重组的特定DNA序列。
184. 染色体结构变异：指在某些情况下染色体发生断裂，在再次接合时改变了原来的顺序、或与其它染色体的断片接合，导致染色体在断裂和接合前后结构不一致的现象。
185. 唾腺染色体：是一类存在于双翅目昆虫，如果蝇、摇蚊幼虫的消化道（尤其是唾液腺）细胞的有丝分裂间期核中的一种可见的、巨大的染色体。每条染色体的常染色质区的核蛋白纤维（染色质纤维）不断复制，多则可以复制210（1024）~215（32768）次，成千上万条的核蛋白纤维平行而精巧地排列成宽而长的带状物，而且具有横纹结构，故又称多线染色体。
186. 缺失：染色体的某一区段丢失。
187. 假显性：指在染色体结构变异中，由于某种原因缺失了一小段载有显性基因的染色体区段，使得F1中的隐性基因得以表现的现象。其原因即为某一段载有显性基因的染色体区段缺失而造成的。在遗传研究中的应用是在某些情况下可以用于基因的大致定位。
188. 重复：染色体多了与自己相同的某一区段。
189. 顺接重复（串联重复）：指某区段按照自己在染色体上的正常顺序重复。
190. 反接重复（倒位串联重复）：指某区段在重复时颠倒了自己在染色体上的正常直线顺序。
191. 基因的剂量效应：细胞内某基因出现次数越多，表现型效应越显著。
192. 基因的位置效应：因基因位于染色体的不同位置上而表现出不同的表现型效应。
193. 倒位：染色体某一区段的正常顺序颠倒了。
194. 臂内倒位：倒位区段发生在染色体的某一臂上。
195. 臂间倒位：倒位区段涉及染色体的两个臂，倒位区段内有着丝点。
196. 交换抑制因子：由于倒位环内非姐妹染色单体间发生单交换，而交换的产物都带有缺失或重复，不能形成有功能的配子，因而好象交换被抑制了，或相当程度地减少杂合子中的重组的现象。
197. Schultz-Redfield效应：一对染色体的杂合倒位，能增加同一染色体组中非倒位片段交换发生的现象。倒位杂合体都有降低育性的趋势，一般都表现部分不育。
198. 平衡致死系（永久杂种）：这是利用倒位的交换抑制效应，为了同时保存两个致死基因而设计建立的果蝇品系。
199. 易位：染色体的一个区段移接在非同源的另一个染色体上。
200. 相互易位：两个非同源染色体中，各产生一个断裂；它们之间相互交换由断裂形成的片段。相互易位中的互换单位，可以是染色体，也可以是染色单体。相互易位的两个染色体片段可以是等长或不等长。
201. 非相互易位（单向易位的非相互易位）：是指一条染色体的断片插入到另一条非同源染色体的非末端区段当中，这实际是一种转座。转座要求供方染色体上有两处断裂和受方染色体有一处断裂。
202. 易位杂合体：某个体的体细胞内杂合有正常染色体及其易位染色体。
203. 移位型易位：染色体发生了三次断裂，断裂染色体插入同一染色体的不同臂上或插入非同源染色体的不同臂上，而产生的易位方式。
204. 复合易位：涉及染色体的三次以上的断裂，各染色体间发生复杂的相互易位。
205. 罗伯逊易位：不对称的易位。其结果产生大染色体和小染色体二个染色体，小染色体丢失后而产生染色体数目减少。
206. 罗伯逊式易位（着丝粒融合）：是整臂易位一种形式。只发生在两条近端着丝粒的非同源染色体之间，各自其着丝粒区发生断裂，两者的长臂进行着丝粒融合形成一条大的亚中着丝粒的新染色体，两者的短臂也可能彼此连接成一条小的染色体，含很少的基因，一般在细胞分裂的过程中消失，导致染色体数目减少，但染色体臂数不变。但也有时会出现它的相反的过程，即发生着丝粒裂解，由一条中央着丝粒融合和着丝粒裂解统称为罗伯逊变化。
207. 染色体组：维持生物体生命活动所需的最低限度的一套基本染色体（即指物种内合子染色体的基数），以X表示。
208. 单倍体：指仅具有该物种配子染色体数（n=X）的个体。
209. 一倍体：包含有该物种单个染色体组的个体。
210. 二倍体：该物种的合子染色体数是基数的两倍，即具有两套染色体组。
211. 功能二倍体：经二倍化产生的多倍体称为功能二倍体。
212. 部分二倍体：当F+和Hfr的细菌染色体进入F-后，在一个短时期内，F-细胞中对某些位点来说总有一段二倍体的DNA状态的细菌。
213. 双倍体：是指具有合子染色体数（2n）的异源多倍体。
214. 整倍体：是指具有正常合子染色体数（2n）的植株，具有按染色体组基数成倍增加的特点。
215. 孤雌生殖：由未受精的卵细胞发育而成的单倍体。
216. 单雄生殖：由精核进入胚囊后直接发育成胚的，称为单雄生殖。
217. 非整倍体：指某些比该物种的正常合子染色体数（2n）多或少一个以至若干个染色体的植株。
218. 同源多倍体：指增加的染色体组来自同一物种的生物体，一般是由二倍体的染色体直接加倍而成。
219. 异源多倍体：指增加的染色体组来自不同物种的生物体，一般是由不同种、属间的杂交种的染色体加倍而成。
220. 同源联会：指来自同一物种的二条染色体联会。如异源六倍体小麦(6X=AABBDD=21Ⅱ)进行减数分裂时，一般1A与1A、1B与1B、1D与1D、……配对，这种联会方式称为同源联会。
221. 异源联会：在特殊情况下，如异源六倍体小麦缺少某一染色体(如1A)的母细胞中，1A找不到另一个1A，就可能与部分同源的1B或1D进行联会，称为异源联会。
222. 单元单倍体：由二倍体（2n=2x）物种产生的单倍体（n=x）；
223. 多元单倍体：由多倍体（2n=4x、6x…）物种产生的单倍体（n=2x、3x…）。
224. 二倍体化：使起初在减数分裂上不规则，具有多价体和桥的多倍体，经过长期的选择，逐渐走向与真正二倍体一样的减数分裂有规则的过程；
225. 超倍体：在非整倍体中，染色体数比正常二倍体（2n）多的个体。
226. 亚倍体：在非整倍体中，染色体数比正常二倍体（2n）少的个体。
227. 单体：指比正常二倍体（2n）缺少一个染色体的个体。
228. 缺体：指比正常二倍体（2n）缺少二个相同染色体的个体。
229. 双体：为了同各种非整倍体区别，通常称2n的正常个体为双体。
230. 三体：指比正常二倍体多一个染色体的个体。
231. 四体：指比正常二倍体多二个相同染色体的个体。
232. 初级三体：指增加的一条染色体与原来的一对同源染色体完全相同。
233. 次级三体：指增加的一条染色体的两条臂与原来的一对同源染色体上的某一条臂完全相同。
234. 三级三体：指增加的一条染色体上一条臂与原来的一对同源染色体的某一条臂完全相同、另一条臂来自于其它染色体。
235. 双单倍体：体细胞中既含有某一物种的配子染色体，又含有另一物种配子染色体的个体称为双单倍体。
236. 剂量补偿作用：所谓剂量补偿作用是使具有两份或两份以上的基因量的个体与具有一份基因量的个体的基因表现趋于一致的遗传效应。
237. 细胞核遗传：指由细胞核基因所决定的遗传现象和遗传规律。
238. 细胞质遗传（核外遗传）：指由细胞质基因所决定的遗传现象和遗传规律。其原因是控制某性状的基因位于线粒体、叶绿体等细胞器上。细胞质遗传在农业生产上应用最成功的例子是杂种优势利用中质核互作型控制雄性不育现象。
239. 细胞质基因组：所有细胞器和细胞质颗粒中遗传物质的统称。
240. 前定作用：由受精前母体卵细胞状态决定子代性状表现的母性影响。
241. 母性影响：由核基因的产物积累在卵细胞中所引起的一种遗传现象，其特点为下一代表现型受上一代母体基因的影响。
242. 共生体：以某种共生的形式存在于细胞之中、但不是细胞生存所必要组成部分的细胞质颗粒。能够自我复制（或在核基因组的作用下进行复制）、对寄主表现产生影响。
243. 附加体：某些质粒即能独立存在于细胞中，又能整合到染色体上，这一种质粒称为附加体。
244. 质粒：泛指染色体外一切能进行自主复制的遗传单位，包括共生生物、真核生物的细胞器和细菌中染色体以外的单纯DNA分子。
245. 孢子体不育：是指花粉的育性受孢子体（植株）基因型所控制、与花粉本身所含基因无关。
246. 配子体不育：是指花粉的育性直接受配子体（花粉）本身的基因所决定。
247. 卡巴粒：是一种共生型的具有螺旋结构的放毒型细菌，当它被良性噬菌体感染后，病毒合成一种蛋白，具有杀它的毒性。
248. 雄性不育性：植物花粉败育的现象称为雄性不育性。
249. 核不育型：这是一种由核内染色体上基因决定的雄性不育类型。
250. 质―核不育型：是由细胞质和核基因互作所控制的不育类型。
251. 原噬菌体：整合在宿主基因组中的噬菌体。只有少数基因活动，表达出阻碍物关闭其它基因。
252. 转化：指某些细菌（或其他生物体）能通过其细胞膜摄取周围供体的染色体片断，并将外源DNA片段通过重组参入到自己染色体组的过程。
253. 转导：指以噬菌体为媒介所进行的细菌遗传物质重组的过程。
254. 性导：指接合时由F’因子所携带的外源DNA整合到细菌染色体的过程。F’因子是Hfr的不准确环出的F因素，带有染色体DNA。
255. F-菌株：未携带F因子的大肠杆菌菌株。
256. F+菌株：包含一个游离状态F因子的大肠杆菌菌株。
257. Hfr菌株：包含一个整合到大肠杆菌染色体组内的F因子的菌株。
258. F因子：大肠杆菌中的一种附加体，控制大肠杆菌接合过程而使其成为供体菌的一种致育因子。
259. F’因子：整合在宿主细菌染色体上的F因子，在环出时不够准确而携带有染色体一些基因的一种致育因子。
260. 受体部位：受体细菌细胞壁在特定的区域形成临时通道，允许外源DNA片段通过，这一区域称为受体部位。
261. 感受态细胞：能接受外源DNA分子并被转化的细菌细胞称为感受态细胞。
262. 感受态因子：促进转化作用的酶或蛋白质称为感受态因子。
263. 部分二倍体：当F+或Hfr的细菌染色体进入F-后，在一个短时期内，F-细胞中对某些位点来说总有一段二倍体的DNA状态的细菌。
264. 营养缺陷型：指某一生物体丧失了合成某种生活物质的能力。
265. 中断杂交试验：一种用来研究细菌接合过程中基因转移发方式的试验方法。把接合中的细菌在不同时间取样，并把样品猛烈搅拌以分散接合中的细菌，然后分析受体细菌的基因顺序。是大肠杆菌等细菌中用来测定基因位置的一种方法。
266. 溶源性：细菌被噬菌体感染而不裂解的现象。这时噬菌体的遗传物质与寄主细菌的遗传物质相结合并协同复制。
267. 烈性噬菌体：侵染宿主细胞后，进入裂解途径，破坏宿主细胞原有遗传物质，合成大量的自身遗传物质和蛋白质并组装成子噬菌体，最后使宿主裂解的一类噬菌体。
268. 温和性噬菌体：侵染宿主细胞后，并不裂解宿主细胞，而是走溶原性生活周期的一类噬菌体。
269. 溶原性细菌：含有温和噬菌体的遗传物质而又找不到噬菌体形态上可见的噬菌体粒子的宿主细菌。
270. 转导颗粒：把细菌染色体片段包装在噬菌体蛋白质外壳内而产生的假噬菌体，其中并不包含噬菌体的遗传物质。
271. 共转导（并发转导）：两个基因同时转导的现象称为共转导或称并发转导。
272. 特殊性转导颗粒：蛋白质外壳内携带有部分细菌染色体区段的噬菌体。
273. 转染：用离体状态的病毒DNA或RNA感染感受态细菌，从而改变细菌基因型的作用。
274. 原养型：如果一种细菌能在基本培养基上生长，也就是他能合成它所需要的各种有机化合物，如氨基酸、维生素及脂类，这种细菌称为原养型。
275. 互补：就是两个突变型噬菌体同时感染大肠杆菌时，可以互相弥补对方的缺陷，共同在菌体内增殖，引起溶菌，释放原来的两个突变型。
276. 遗传密码：DNA分子由四种核苷酸(A、T、G、C)组成的多聚体，把DNA分子的核苷酸链上碱基对按顺序翻译成氨基酸的一套生物学规则。
277. 简并：一个氨基酸由一个以上的三联体密码所决定的现象。20种氨基酸中，除色氨酸和甲硫氨酸仅有一个三联体密码之外，其它氨基酸各有2~6个三联体密码。
278. DNA的复制：以一条DNA链为模板，经碱基互补配对，在复杂的酶系统的作用下，以5’到3’为延伸方向，采用半保留复制的方式，形成一条新的DNA链。
279. 半保留复制：DNA分子的复制，首先是从它的一端氢键逐渐断开，当双螺旋的一端已拆开为两条单链时，各自可以作为模板，进行氢键的结合，在复制酶系统下，逐步连接起来，各自形成一条新的互补链，与原来的模板单链互相盘旋在一起，两条分开的单链恢复成DNA双分子链结构。这样，随着DNA分子双螺旋的完全拆开，就逐渐形成了两个新的DNA分子，与原来的完全一样。这种复制方式成为半保留复制。
280. 冈崎片段：在DNA复制叉中，后随链上合成的DNA不连续小片段称为冈崎片段。
281. 转录：是以DNA双链之一的遗传密码为模板，把遗传密码以互补的方式转到信使核糖核酸（mRNA）上。RNA的转录有三步RNA链的起始RNA链的延长RNA链的终止及新链的释放。
282. 翻译：是mRNA携带着转录的遗传密码附着在核糖体上，把由转移核糖核酸（tRNA）运来的各种氨基酸，按照mRNA的密码顺序，相互连接起来成为多肽链，并进一步折叠起来成为立体蛋白质分子。
283. 多聚核糖体：一条mRNA分子可以同时结合多个核糖体，形成一串核糖体，成为多聚核糖体。
284. 小核RNA：是真核生物转录后加工过程中RNA的剪接体的主要成分，属于一种小分子RNA，可与蛋白质结合构成核酸剪接体。
285. 不均一核RNA：在真核生物中，转录形成的RNA中，含有大量非编码序列，大约只有25%RNA经加工成为mRNA，最后翻译为蛋白质。因为这种未经加工的前体mRNA在分子大小上差别很大，所以称为不均一核RNA。
286. 遗传密码：是核酸中核苷酸序列指定蛋白质中氨基酸序列的一种方式，是由三个核苷酸组成的三联体密码。密码子不能重复利用，无逗号间隔，存在简并现象，具有有序性和通用性，还包含起始密码子和终止密码子。
287. 中心法则：蛋白质合成过程，也就是遗传信息从DNA—mRNA—蛋白质的转录和翻译的过程，以及遗传信息从DNA到DNA的复制过程，这就是生物学的中心法则。
288. 反义核酸：同某种天然的信使RNA（mRNA）反向互补的RNA分子称为反义核酸（反义RNA）。
289. 三联体：贮存在DNA上的遗传信息通过mRNA传递给蛋白质，mRNA与蛋白质之间的联系是通过遗传密码子来实现的。mRNA上每3个核苷酸翻译成蛋白质多肽链上的一个氨基酸，这3个核苷酸就称密码子，也叫三联体。
290. 移码突变：由于碱基数目的减少（缺失）或增加（插入），而使以后一系列三联体密码移码。
291. 通读框：现称可读框。在一条DNA链上，从密码子ATG开始到终止密码子为止的连续核苷酸密码序列称为可读框。但几乎所有的基因内部都含有不转录部分，也就是说可读框是不连续的。
292. 隔裂基因：编码顺序由若干非编码区域隔开，使可读框不连续的基因称为隔裂基因。
293. 标记基因：指与目标性状紧密连锁、同该性状共同分离且易于识别的可遗传的等位基因变异。
294. 基因库：一个群体中全部个体所共有的全部基因的总和。
295. 基因组学：从整体水平上研究一个物种所有遗传信息的结构与功能的一门学科。
296. 结构基因：指可编码RNA或蛋白质的一段DNA序列。
297. 调控基因：指其表达产物参与调控其它基因表达的基因。
298. 顺式调控：基因的启动子位点发生突变，调控蛋白不能与其结合，该基因就不能表达，但不影响其它等位基因的表达，这种突变称为顺式调控。
299. 重叠基因：指同一段DNA编码顺序，由于阅读框架的不同或终止早晚的不同，同时编码两个或两个以上多肽链的基因。
300. 隔裂基因：指一个基因内部为一个或多个不翻译的编码顺序（如内含子）所隔裂的现象。
301. 内含子：在DNA序列中，不出现在成熟mRNA中的片段。
302. 外显子：在DNA序列中，出现在成熟mRNA中的片段。
303. 跳跃基因：即转座因子，指染色体组上可以转移的基因。实质是可作为插入因子和转座因子移动位置的DNA片断（序列）。
304. 假基因：同已知的基因相似，处于不同的位点，因缺失或突变而不能转录或翻译，是没有功能的基因。
305. 反式调控：调控蛋白质发生突变，形成的蛋白质不能与这个基因的启动子结合，影响到与这个蛋白质结合的所有等位基因位点，导致这些基因不能表达的现象。
306. 渐渗杂交：一个物种的基因引进到另一物种的基因库中的现象
307. 克隆（无性繁殖系）选择学说：一个无性繁殖系是指从一个祖先通过无性繁殖方式产生的后代，是具有相同遗传性状的群体。经过选择培养，可以获得无性系变异体，但其遗传性状不一定有差异，在适当的培养条件下可以发生逆转。
308. 基因工程：在分子水平上，采取工程建设方式，按照预先设计的蓝图，借助于实验室技术将某种生物的基因或基因组转移到另一种生物中去，使外源基因正确表达，定向获得新遗传性状的一门技术。
309. 限制性内切酶：一种水解DNA的磷酸二脂酶，遗传工程中重要工具。
310. 限制：降解外源DNA，防御异源遗传信息进入的手段。
311. 修饰：修饰外源DNA片段后，保留在新细胞中。
312. 粘性末端：指遗传工程中，酶解时所产生的带有互补碱基配对顺序、可以自动接合成为环状DNA的单链尾巴。
313. 多克隆位点：具有多种限制性酶的酶切位点，而每一种酶的切点只有一个，用于克隆外源DNA片段。
314. 重组DNA分子：基因工程中用限制性内切酶切割"目的"基因和载体DNA分子后，使两者都产生粘性末端，再把两者连接起来形成DNA分子。
315. 运载工具：将“目的”基因导入受体细胞的运载工具。
316. 质粒：细菌细胞内独立于细菌染色体而自然存在的、能自我复制、易分离和导入的环状双链DNA分子。质粒具有重组表型检测标记，检测是否携带外源DNA片段。
317. Ti质粒：一种细菌质粒，自然存在于土壤农杆菌(革兰氏阴菌)细胞中可诱导植物产生瘤细胞，形成冠瘿瘤。
318. 核基因库：将某生物全部基因组DNA酶切后与载体连接构建而成的。理想的核基因库应能包括全部基因组序列。
319. 染色体基因库：将基因组的一部分如一条染色体构建而成的基因库，可选择特异基因以及分析染色体结构和组织。
320. cDNA库：以mRNA为模板，经反转录酶合成互补DNA构建而成的基因库。
321. 人工合成基因：根据已知的基因或氨基酸序列，将化学合成寡核苷酸的方法与酶促合成DNA的方法相结合合成的基因。
322. 植物基因转化：是指将外源基因转移到植物细胞内、并整合到植物基因组中稳定遗传和表达的过程。
323. 原位杂交：根据核酸分子碱基互补配对的原则（A-T，G-C），将经放射性或非放射性标记的外源核酸（探针）与染色体上经过变性后的单链DNA互补配对，结合成专一的核酸杂交分子，再经一定的检测手段将待测核酸在染色体上的位置显示出来；
324. 原位PCR技术：将PCR的高效扩增与原位杂交的细胞定位相结合，在组织细胞中原位检测单拷贝或低拷贝的特定DNA或RNA序列，用来判断含有靶序列的细胞类型以及组织细胞的形态结构特征与病理变化。
325. 原位反转录PCR技术：在固定组织细胞标本上用DNA酶除去染色体DNA，经逆转酶逆转录成cDNA，再加入引物与DNA聚合酶进行PCR扩增，并用原位杂交来检测含靶序列的细胞组织的技术。
326. 荧光原位杂交：是一种物理图谱构建方法，通过荧光标记的探针与DNA分子杂交，使染色体上的杂交信号（位置就是探针DNA在染色体上的图谱位点）在显微镜下可直接观察。
327. 生物芯片：能对生物分子进行快速并行处理和分析的小体积固体薄型器件，主要包括基因芯片、蛋白质芯片等。
328. DNA芯片技术：核酸分子杂交的原理和方法与半导体技术相结合发展形成的一门新技术。这一技术可使许多分子杂交反应同时进行。
329. 分子标记辅助选择：饱和基因组图谱可用来确定与任何一个目的基因紧密连锁的分子标记，根据图谱间接选择目的基因，可降低连锁累赘，加速目的基因的转移与利用，提高育种效率。
330. 蛋白质组学：是从蛋白质水平来研究基因组的基因表达，分析基因组的蛋白质类型、数量、空间结构变异以及相互作用机制的学科。
331. 生物信息学：是一种用计算机贮存原始资料，分析生物信息，将DNA芯片以及蛋白质双向电泳结果转变成为可读的遗传学信息的学科。生物信息学是现代生物技术与计算机科学的结合，收集、加工和分析生物资料和信息。
332. 同形异位现象：器官形态与正常相同，但生长的位置却完全不同称之为同形异位现象。
333. 细胞的全能性：是指个体某个器官或组织已经分化的细胞能够再生成完整个体的遗传潜力。
334. 达尔文适合度：是度量自然选择作用的参数是达尔文适合度（适应值）。一个基因型的个体把它们的基因传递其后代基因库中去的相对能力，就是该个体的适应值，是其在某一环境下相对的繁殖效率和生殖有效性的度量，用w表示。
335. 同形异位基因：控制个体的发育模式、组织和器官的形成的一类基因，主要是通过调控其它重要的形态及器官结构基因的表达，来控制生物发育及器官形成。
336. 群体遗传学：是研究一个群体内基因传递情况及其频率改变的科学。
337. 孟德尔群体：个体间能互相交配，使孟德尔遗传因子代代相传的群体。最大孟德尔群体是一个物种。
338. 基因库：是指一个群体中全部个体所共有的全部基因称为基因库。
339. 基因型频率：任何一个遗传群体都是由它所包含的各种基因型所组成的，在一个群体内某特定基因型所占的比例就是基因型频率。
340. 等位基因频率：是指一群体内特定基因座中某一等位基因占该基因座等位基因总数的比率，或称基因频率。
341. 遗传漂变：在一个小群体内，每代从基因库抽样形成下一代个体的配子时，会产生较大的抽样误差，由这种误差引起群体等位基因频率的偶然变化，叫做随机遗传漂变，或简称遗传漂变。形成原因是在一个小群体中，由于一个小群体与其它群体相隔离，不能充分地随机交配，因而在群体内基因不能达到完全自由分离和组合，使基因频率容易产生偏差。但这种偏差不是由于突变、选择等因素引起的，而是由于小群体内基因分离和组合时产生的误差所引起的。就一般而言，一个群体愈小，就愈易发生遗传漂移作用。通过遗传漂移所产生的作用，将有助于在群体中继续保留那些中性或无利的性状。例如：在人类不同种族所具有的血型频率差异实际上血型差异并没有适应上的意义，可它能同类人猿一样将血型差异一直传下来，可能是遗传漂移的结果。
342. 迁移：是指在一个大群体内，由于每代有一部分个体新迁入而导致其基因频率的变化的现象，个体的迁移同样也是影响群体基因频率的一个因素。
343. 哈德–魏伯格定律：在一个完全随机交配的群体内，如果没有其它因素(如突变、选择、迁移等)干扰时，则基因频率和各种基因型频率常保持一定，各代不变。这一现象由德国医生魏伯格（Weinberg）和英国数学家哈德（Hardy）在1908年发现，所以称为“哈德–魏伯格定律”。
344. 适合度：是成熟个体经自然选择后的生存率，属于遗传群体的一个重要参数。
345. 物种：具有一定形态和生理特征以及一定自然分布区的生物类群。是生物分类的基本单元，是生物繁殖和进化中的基本环节。
346. 生殖隔离：是指防止不同物种的个体相互杂交的环境、行为、机械和生理的障碍。生殖隔离可以分为两大类合子前生殖隔离，能阻止不同群体的成员间交配或产生合子合子后生殖隔离，是降低杂种生活力或生殖力的一种生殖隔离。这两种生殖隔离最终达到阻止群体间基因交换的目的。
347. 地理隔离：是由于某些地理的阻碍而发生的，例如海洋、大片陆地、高山和沙漠等，使许多生物不能自由迁移，相互之间不能自由交配，不同基因间不能彼此交流。
348. 进化树：采用物种之间的最小突变距离构建而成的一种树状结构，可以表示不同物种的进化关系和程度，也称为种系发生树。一般是当不同物种蛋白质的氨基酸差异进一步以核苷酸的改变来度量时可用最小突变距离表示。
349. 进化速率：进化速率是指在某一段绝对时间内的遗传改变量，一般可用不同物种的蛋白质、DNA和mtRNA等大分子的差异来估算进化速率。
350. 分子进化钟：利用不同物种的蛋白质、DNA和mtRNA等大分子的差异估算出的分子进化速率，进而可以推断不同物种进化分歧的时间。
351. 群体：所谓群体，是指一群可以相互交配的个体。
352. 遗传多态现象：同一群体中存在着两种以上变异的现象，称为遗传多态现象。通常不同变异型间易于区别，不存在中间类型，而且遗传方式清楚。例如人的ABO血型就是遗传多态，这个血型系统由同一基因座上的3个复位基因决定，各型间区分明确，在同一地区有一定的频率分布。
353. 隔离屏障：同地生存的两个不同的种，它们之间没有或者只有很有限的基因交流，也就是说它们之间有着某种隔离屏障或隔离机制。
